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Introducdo: A hanseniase € doenca infecciosa granulomatosa de curso
cronico causada pelo bacilo alcool-acido resistente, Mycobacterium leprae,
patégeno intracelular obrigatério que afeta principalmente pele e nervos
periféricos. A expressdo dessa doenca resulta da interacdo entre o bacilo e o
sistema imunoldgico; a maioria das pessoas infectadas desenvolve resposta
imune eficaz contra M. leprae, sem sintomas da doenca; outras, exibem um
espectro de manifestacdes clinicas intimamente ligadas ao padrédo da resposta
imunolégica do hospedeiro ao patégeno. Indmeras regiées genbmicas tém
sido implicadas na suscetibilidade e na severidade da hanseniase. A maior
defesa contra a infeccdo pelo M. leprae é o sistema macrofagico, cuja acao
esta associada a producao de varias moléculas e radicais livres chamadas de
espécies reativas de oxigénios (ROS). A interacdo entre ROS e as citocinas
tem potencial para destruir o bacilo, mas sao contidas pela defesa antioxidante
do hospedeiro, dentre eles, o sistema enzimatico Glutatido —S-Transferases
(GSTs). A presenca das GSTs, aumentando a capacidade do organismo em
detoxificar as ROS, facilitaria a proliferacdo bacilar com progressao da doenca,
ou ainda, evolugdo para sua forma mais grave, multibacilar. Objetivos: 1)
avaliar a possivel participacdo dos polimorfismos dos genes GSTT1, GSTM1 e
NINJURIN 1, na modulacdo da suscetibilidade genética a hanseniase e/ou a
evolucdo dessa doenca em seus poélos maligno ou benigno; 2) investigar a
possivel correlacdo entre tais polimorfismos e o grau de comprometimento do
nervo. Métodos: Os polimorfismos serdo genotipados pela técnica de PCR e
as comparacgoes entre as freqUéncias dos genes de ambas as populacdes
seram realizadas por meio do teste de regressao logistica com ajuste para as
variaveis sexo, idade e etnia. Resultados esperados: Os resultados obtidos
poderdo auxiliar na compreensao do papel de mais um polimorfismo génico na
suscetibilidade genética e severidade a doenca.
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